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Metadaten Harvesting und Suche

* Verschiedene Repositorien werden regelmalRig fir das Harvesting der Daten
durchsucht. Diese Daten werden zwischengespeichert.

* Die gespeicherten Daten werden in einen Solr-Core eingespielt und fur die
korrekte Facettierung umgewandelt.

* Die aufbereiteten Daten sind dann Uber eine VuFind-Suchmaschine
(https://discover.biodaten.info/) durchsuchbar.
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Metadaten Harvesting und Suche
* Harvesting von Daten aus Repositorien und Speichern als JSON-Datei.
* Import der JSON-Datei in Solr-Core inklusive Facettierung.
* Einbinden des Solr-Cores in VuFind-Suchmaschine.
Repositorien Harvesting Ié:it:trle(;:ﬁgg R Ausgabe VuFind
<[>
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Metadaten Harvesting und Suche

* Alle Felder v Erweitert

Suchergebnisse - *

L) L .
Treffer 1 - 20 von 100 fur Suche '*, Suchdauer: 0,03s Sortieren | Relevanz v| Suche einschranken o Vu F I n d -S u C h m a SC h I n e Ze I gt
. I , vorite Organism oo .

| e —e e | SR Datensatze des Harvestings.
chromatography signals in the Bruker timsTOF mass ) )
spectrometer. Mus musculus (mouse) [ 25 ] .e . .

C {human), Mus musculus (Mo
T e @ * Suche kann Uber die Facettierung
Institute for Systems Biology, Lab head, Director Proteomics Group, Institute
for Systems Biology (ISB), Seattle, WA, USA sacch yees cerevisiae @) . h .o kt d f . t d
Gabersyeas emngescnrankt una verteinert werden.
. . . . Portulaca oleracea [2]

2z DipM controls multiple autolysins and mediates a regulatory % Zu den Favoriten . .e o

S © * Ergebnisse werden regelmaRig nach

Qpeca reinus crescentus

. dem automatischen Harvesting
aktualisiert.

3 RIME of EVI-1 in HNT34 and UCSD/AMLA1 cell lines and one * Zu den Favoriten Cell culture [29]
primary sample to identify interactors
Homo sapiens (human) Epithelial cell [ 14 ]
Bone marrow, Blood cell
University of Parma, University of Parma, Department of Medicine and Brain [7]
Surgery, Laboratary of Translational Hematology
2023-05-23 Kidney [ 5 ]
Liver [ 5]
4 KIF11 immunoprecipitates from control and RAB11 knockdown ¥ Zu den Favoriten
CACO2 cells Blood plasma [ 4]
Homea saplens (human)
Epithelial cell mehr ...

Rutgers University, Newark, USA, Rutgers University
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Metadaten Annotation

 Metadaten Annotation findet Uber eigens entwickeltes webbasiertes
Annotationstool statt (https://annotate.biodaten.info/).

 Anmeldevorgang wird via Life Science Login gesteuert.

 Ubersicht der eigenen Datensitze.

 Uber eine Profilseite kdnnen z.B. Authentifizierungsschlissel, die fur die
Veroffentlichung notwendig sind, hinterlegt werden.



Metadaten Annotation

Metadata Annotation

2 Unname: d researc h X

] No title set (datacite)

4 Unname: d researc h

5 Unname: d researc h 3

3 Unname: d researc h2

1 No title set (datacite)
12.06.2023

2023-06-06 11:44

2023-06-06 11:42

2023-06-06 11:40

2023-06-06 11:40

2023-06-06 11:39

2023-06-01 14:36

ltems per page: 10 = 1-60f6
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Sortierbare Ubersicht eigener
Datensatze nach erfolgreichem
Login.

Anzeige des Titels (innerhalb des
Datacite Schemas), der letzten
Anderung und des Status.

Status zeigt an, ob ein Datensatz
neu, in Bearbeitung, fertig
bearbeitet oder exportiert ist.

Fertige Datensatze kdnnen zum
Forschungsdatenmanagement
(FDAT/Invenio) exportiert werden.
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Metadaten Annotation

 XML-Daten werden gelesen und verwendete Schemas (Bsp.: datacite, premis,
eigenes BioDATEN Minimalschema) ermittelt.

e Ein Webformular wird anhand der zuvor ermittelten Schema Dateien durch
einen XSLT-Prozessor erstellt.

 Formularfelder werden mit den XML-Daten befiillt.

XSLT- -
Prozessor




Metadaten Annotation

< Metadata Annotation (2]

Metadata for resource: 3c4f2c79-66¢c7-4bff-9753-781bb4593e7e

Descriptive Metadata . . . L . T . . .
Please describe your data package for publication. This form includes administrative and descriptive information that is used to register a
DOI for your data package and helps other users with finding it after publication.

Research Metadata Please document the creators of the data package. These are the main researchers involved working on the data, or the authors of the
publication in priority order. Information includes the name of a creator, an identifier for the creator (e.g. an ORCID) and the affiliation of
a creator.

Creator Remove

Current status: new
Please provide the name of the creator. May be a corporatelinstitutional or personal name. Format: Family, Given.

Save Validate Name of the creator
|e.;| Doe, Jane |

Type of the creator (person or organization/institution)
[Personal v|

+ givenName

+ familyName

Please provide the ORCID of the creator Remove

ORCID
|CCVJ1)—[:\]\]2—16254]:)37

12.06.2023 BioDATEN Workshop
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e Erstelltes Webformular aus den
Schemas Datacite und BioDATEN
Minimal.

* Felder der XSD-Schemadatei
wurden in Eingabe- bzw. Drop-
down-Felder umgewandelt.

* Verschiedene Labels, die entweder
aus dem Schema oder der
Administration kommen, helfen bei
der Vervollstandigung der Daten.



Metadaten Annotation

< Metadata Annotation (2]

Metadata for resource: 3c4f2c79-66¢c7-4bff-9753-781bb4593e7e

Descriptive Metadata . . . L . T . . .
Please describe your data package for publication. This form includes administrative and descriptive information that is used to register a
DOI for your data package and helps other users with finding it after publication.

Research Metadata Please document the creators of the data package. These are the main researchers involved working on the data, or the authors of the

publication in priority order. Information includes the name of a creator, an identifier for the creator (e.g. an ORCID) and the affiliation of
a creator.
Creator Remove
Current status: new -

Please provide the name of the creator. May be a corporatelinstitutional or personal name. Format: Family, Given.

Save Validate Name of the creator
|e.;| Doe, Jane |

Type of the creator (person or organization/institution)
[Personal v|

+ givenName

+ familyName

Please provide the ORCID of the creator Remove

ORCID
|CCVJ1)—[:\]\]2—16254]:)37

12.06.2023 BioDATEN Workshop
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* Verschiedene Schaltflachen

BioDATEN
Life Cycle

ermoglichen das Hinzufligen bzw.
das Entfernen von optionalen oder
mehrfach erstellten Inhaltsblocken.

 Uber die Schaltfliche “givenName”

kann ein neues Eingabefeld
eingeblendet werden.

 Uber die Schaltfliche “Remove”
kann der komplette Block entfernt

bzw. geleert werden.

10



Metadaten Annotation

Method; measurement conditions Remove

unique identifier of the method (autogenerated)
1

description of method in a few words.
|3n:|d free text

specify how the studied object/sample was prepared or processed, e.g., extraction, purification, concentration, derivation; use controlled
vocabulary at https:/fontobee.org/ontology/OBI?iri=http:/ipurl.obolibrary.org/obo/OBI_0000094

|s.n;| , nucleic acid extraction |

class of method used
| sequencing method v|

name of the sequencing method used
[ Maxam—Gilbert sequencing v|

+ link to scientific paper where method has been described (use persistent identifiers such as DOIs, if possible) (optional)

12.06.2023 BioDATEN Workshop
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 Uber spezifische Parameter in der
XSD-Schemadatei besteht die
Moglichkeit Elemente nur dann
anzuzeigen, wenn eine andere
Bedingung erfullt wurde.

* Das Feld ,,name of sequencing
method used” wird nur angezeigt,
wenn im Feld ,,class of method
used” der Wert ,Sequencing
method“ ausgewahlt wurde.

11
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Metadaten Annotation A

* Wird der Wert ,,Analytical Method”

Method; measurement conditions Remove

LTique identifier of the method (autogenerated) i m Fe I d »” C I ass Of m et h Od u Sed “
ausgewahlt, wird das zuvor

i a— sichtbare Feld ,,name of sequencing

specify how the studied object/sample was prepared or processed, e.g., extraction, purification, concentration, derivation; use controlled m Et h O d u S e d “ a u Sge b I e n d et u n d

r;)fﬁbf\lirzi?tat?:tiii:iiégl?il;?e.org.fomoIogyioBl?iri:hnp|:ﬁpurl.obolibrary.orgfolmeBl_UDOUUEm Stattd esse n d aS Fe I d fu r ) n a m e Of

S— the analytical method used”

|| Analytical method ~| ei N ge b I en d et ]

name of the analytical method used I . .e .
|Hig|1 performancy; liquid chromatography (HPLC) hd ® Dleses Verhalten kann fur JEdeS
beliebige Element Uber die
Schemadatei gesteuert werden.

+ link to scientific paper where method has been described (use persistent identifiers such as DOls, if possible) (optional)

12.06.2023 BioDATEN Workshop 12
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Metadaten Annotation A

< Vewdaa Amotaion ® o Uber die Schaltfliche “Save” kann

Metadata for resource: 3c4f2c79-66¢c7-4bff-9753-781bb4593e7e

L]
der Datensatz gespeichert werden.
Please describe your data package for publication. This form includes administrative and descriptive information that is used to register a . .
DOI for your data package and helps other users with finding it after publication. D I e S e r ka n n d a n n Z u e I n e m

Research Metadata Please document the creators of the data package. These are the main researchers involved working on the data, or the authors of the

publication in priority order. Information includes the name of a creator, an identifier for the creator (e.g. an ORCID) and the affiliation of — : :
spateren Zeitpunkt weiter

Creator Remove

bearbeitet werden.

* Uber die Schaltfliche “Validate”
L —— kann das Formular auf Fehleingaben
gepriuft werden. Gefundene Fehler
werden automatisch
s v v GG o e st hervorgehoben.
L Werden keine Fehler gefunden,
wird das Formular als “fertig”
markiert.

Save Validate Name of the creator
|e.;| Doe, Jane |

12.06.2023 BioDATEN Workshop 13
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Verwendung von Vokabularen

* Vokabulare werden verwendet, um eine hohe Datenqualitat zu sichern und um
die Eingabe der Daten zu vereinfachen.

* Die verschiedenen Vokabulare konnen den Eingabefeldern tber die
Administrationsoberflache zugeordnet werden.

* Als Datenquelle kann entweder eine selbst exportierte JSON-Datei oder eine
Referenz auf eine Bioportal Ontologie verwendet werden.

* Es werden jeweils Bezeichnung und eindeutige Identifier URL des ausgewahlten
Begriffs gespeichert. Diese URL beinhaltet alle Informationen innerhalb der
Ontologie, zu der das Vokabular gehort.
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Verwendung von Vokabularen A

€ Metadata Annotation sy

Metadata for resource: 3157b7fd-5292-4dd2-b24b-8b6f4633d42f ° E rSt e I It es We bfo rmu I ar aus
Please describe your data package with scientific metadata. This form offers you the possibility to describe the studied objects of your d e n S C h e m a S D a ta C Ite u n d

data package, the methods you used and your data files. If multiple methods were applied to the same studied object or multiple objects

were measured with the same method, this can be defined under “Run description". H H H
Research Metadaa ’ BioDATEN Minimal.

Studied object/sample: material entity from which the data was derived Remove

—— * Felder mit begrenzten
Optionen werden als Drop-
Down dargestellt.
T — Bsp.: type of the studied
object/sample

Descriptive Metadata

Current status: new

description of the studied object/sample

Save Validate . L
|au:Id free text (e.g., Arabidopsis thaliana) |

+ name of the organism of the studied object/sample. Use a controlled vocabulary by make reference to an ontology such as
https://bioportal.bioontology.org/ontologies/BERO/

+ name of the cell type of the studied object/sample. Use controlled vocabulary such as hitps://bioportal. bioontology.org/ontologies/CL

12.06.2023 BioDATEN Workshop 15
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Verwendung von Vokabularen

-—% Metadata Annotation sy

Metadata for resource: 3157b7fd-5292-4dd2-b24b-8b6f4633d42f

* Wahlbare Optionen
Please describe your data package with scientific metadata. This form offers you the possibility to describe the studied objects of your We rd e n I m S C h e m a

data package, the methods you used and your data files. If multiple methods were applied to the same studied object or multiple objects
were measured with the same method, this can be defined under “Run description™. d efi n i e rt
L]

Descriptive Metadata

Research Metadata

Studied object/sample: material entity from which the data was derived Remove

unigue identifier of the studied object/sample (autogenerated)

: * Drop-Down Anwendung
Save Validate description of the studied object/sample d u rC h d ie A n Za h I d e r
add free text (e.g., Arabidopsis thaliana) O pti O n e n beg re n Zt .
T e e~ Wird bei zu viel Inhalt

Organism (i.e., eukaryota, bacteria, archaea)
Non-organism (e.g., virus, water, environmental RNA)

+ name of the organism of the studied object/sample. Use a controlled vocabulary by make reference to an ontology such as S C h n e I I u n u b e rS I C ht I I C h
https://bioportal . bioontology.org/ontologies/BERO/ o
bzw. schlecht bedienbar.

+ name of the cell type of the studied object/sample. Use controlled vocabulary such as https://bioportal. bioontology.org/ontologies/CL

12.06.2023 BioDATEN Workshop 16
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Verwendung von Vokabularen

* Felder, die fur ein Drop-Down zu
viele Eingabemoglichkeiten haben,

+ name of the cell type of the studied object/sample. Use controlled vocabulary such as https://bioportal. bioontology.orgfontologies/CL

+ Additional information (optional) We r.d e n a IS n O rm a |e E i nga befe I d e r
' generiert.
e * Problem: Durch eine freie Eingabe
e.g., name of gene, protein, compound, etc. Z . B R bei m m a rki e rte n Fe I d’ fu h rt d i eS
+ Link to a database where information on the measurement target is stored. Z u Ve rS C h i e d e n e n Au Sfu h r u n ge n d e r

gleichen Werte (Statt einem —ein _
verwendet). Dies kann problematisch
fur die spatere Suche werden.

12.06.2023 BioDATEN Workshop 17
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Verwendung von Vokabularen

e \Vokabulare werden den
Eingabefeldern zugeordnet.

+ Additional information (optional)

name of the material (structure, substance, device) removed from a source (patient, donor, physical location, product) OR a material entity that
has the specimen role. Please use the controlled vocabulary provided.

) e Zu jedem Begriff ist innerhalb des

Vokabulars eine eindeutige Identifier
et e 15 e URL hinterlegt, Uber die alle
SO— rementtargets sored Informationen abgerufen werden

 Ribonucleoies R . kdnnen.
S—— _— Hierdurch wird sichergestellt, dass
R 0 der Begriff eindeutig zuordenbar ist.
Bsp.: Ribonucleotides:
: http://purl.bioontology.org/ontology

/MESH/D012265

Ribonuclease P ®

ribonucleotide reductase 24, Arabidopsis
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Verwendung von Vokabularen A

* |st fUr den Begriff im Vokabular ein
Beschreibungstext hinterlegt, kann

name of the material (structure, substance, device) removed from a source (patient, donor, physical location, product) OR a material entity that . o . .

has the specimen role. Please use the controlled vocabulary provided. d I ese r u be r e I n I nfo I CO n a n ge Ze I gt

|Ribonud] |

+ Additional information (optional)

ribonuclease Alll We rd e n
Ribonuclease P @
ribonucleotide reductase 2B, Arabidopsis ¢ Be I m S pe I C h e rVO rga ng We rd e n d I e

fbonucesse uc1  E———— Eingaben zu den in dem Vokabular
 Ribonucleotides oY b:;eei: l(::rf]tl)ri]ntdfuith ﬁniignﬁooé,f:n?'zé?ﬁ hlnte rlegten Identlfler U RLS

S — konvertiert und in diesem Format
ot e 2 e innerhalb des XML-Datensatzes

dbomuciesse Hz, mouse gespeichert. Die Anzeige im Formular

ibonuciease Xl . ist davon nicht betroffen.

Ribonuclease H 0]

12.06.2023 BioDATEN Workshop 19
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Administration

 Um die Anzeige des Webformulars einfach und schnell anpassen zu konnen,
wurde eine Administrationsoberflache in das Tool integriert.

* Die Administrationsoberflache ermoglicht folgende Anpassungen:

— Die Bearbeitung von Uberschriften bzw. Anzeigelabels, das Hinzufiigen von
Platzhaltern, das Vorausflillen von Eingabefeldern, sowie die volle Kontrolle
Uber die Sichtbarkeit von einzelnen Anzeigeelementen. Hierfur sind keine
Schemaanpassungen notwendig.

— Die Zuweisung der Vokabulare.

— Steuerung der verwendeten und anzuzeigenden Schema Dateien.
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Administration A

r—Add new render option

- = Uber die Render-Options kann die

= ) Anzeige der einzelnen Eingabefelder
e | bzw. ganzer Inhaltsbldcke bearbeitet
. werden.

* Es konnen verschiedene

vorausgefullte Werte, Platzhalter
oder Anzeigelabels angepasst
werden.

[JShow ID column

‘ All | BiodatenMinimal | datacite | premis ‘

datacit i [creat VN |

,s * Die Sichtbarkeit der einzelnen

datacite  IresourcelcreatorslcreatoricreatorNamelcontent P E | eme nte k ann ko m p | ett an ge p as St
datacite Iresourcefidentifier VN |

werden.

12.06.2023 BioDATEN Workshop 21
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Administration

—Add new mapping

| BiodatenMinimal

* In der Vokabularzuweisung kénnen
die einzelnen Eingabefeldern mit den
gewlinschten Vokabularen verknupft

werden.

,m BiodatenMinimal | datacite | premis ‘

|:<::a[h

|*.=ccaht lary

 Es konnen auch mehrere Vokabulare

s (resourcerssbjeabieeioo] [NCrTmESH | G | ZU einzelnhen Einga befeldern
Tlemdp BiodatenMinimalicmdg| [BERO \ ]
m— . | . zugeordnet werden.
lomdpBiodatenMinimallcmd| [MESH \ S |
[fcmap BiodatenMinimalicmdg] [oBi \ ST |

12.06.2023 BioDATEN Workshop 22
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—Add new schema o . .e . .o
[schema (internal description) ¢ UberS|Cht Uber a”er h|nzugEfugten
:i?etffZﬂ‘al.ve-[j'-;.-'ithcut"ilee:-:te-wsionj: SChemaS, inklusive Anzeigename des
Coaatve entsprechenden Reiters im Formular.
he e Es kdnnen beliebig neue Schemas
O show > cotmn hinzugefligt werden. Diese kdnnen

auch je nach Bedarf ein- und

Schema + File name (wihout file extension) Tab name Active

o — e ausgeschaltet werden.

- | - | i & Fur jedes Schema muss eine XSD-
atacite atacite Descriptive Metadata L . .

- | - | _— | Datei vorhanden sein.

premis premis File Metadata

12.06.2023 BioDATEN Workshop 23
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| =,
N
Vielen Dank fur
lhre Aufmerksamkeit

* Der Quellcode fiir das Annotationstool und die zugehorigen Services ist auf
GitHub unter den folgenden Links verfugbar:

« Annotationstool Frontend: https://github.com/ubtue/BioDATEN-Metadata-Annotation-Tool
« Annotationstool Backend: https://github.com/ubtue/BioDATEN-Metadata-Annotation-Backend
o XSLT-Prozessor: https://github.com/ubtue/BioDATEN-Metadata-XSLT-Processor

12.06.2023 BioDATEN Workshop 24
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